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Plan de Cours

La transcription est primordiale à l’expression des gènes. Dans ce cours nous allons comparer et contraster les mécanismes de la promotion de transcription chez les procaryotes et chez les eucaryotes. Nous tenterons également à identifier les paramètres qui déterminent la puissance des promoteurs et ceux qui sont importants à la régulation génique. Finalement, nous discuterons des facteurs dits basaux qui sont responsables de la transcription ainsi que ceux qui sont impliqués dans les réponses géniques tissulaires. Je recommande l’utilisation du « Genes » de B. Lewin, Oxford University Press, (ISBN 0-19-879276-X) comme texte de référence.
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